PFC
XtrBcg22

XtrBcg35
XtrBc36
XtrBcg37

XtrBa38

XtrBen50apcdef
XtrBp51ap

XtrBeh52pede
XtrBgy60,

XtrB,;65,5c

XtrB, 704

XtrBx 79

XtrBy 87 pcgef

XtrBy, 110,45

XtrBy 1134

Dist. To 3' gene
95,671

11,212
3,460
1,248

179

9,020
8,352

8,209
7,472

5,298

90

250

11,748

18,135

17,291

Length Sequence
23 CCACTGCAACTCACTAACCTTTA

22 GGCCCTAGAGGAGTGTAGGGGC
22 GTAAATATGCTTTGCGCTTATT
22 AGTACAGAATGGCAACACTCAG

CCGATTGATGAATAGCCCTCTGACGCTTTATCAGGCACACGG
AGAAAGTTTGACCAATCATTTGCCAGGAGCTCACACGCCAGC
116 AGCCCAAGTGCACCGAGTTGGCGAGCAAGTTG

CTCGTAAACTCCTAACAGCTTTTATATGCTGCGGTATAAACA
ACATCAACATCTCGGCTTTATGGCGTTTTATAGTTCGCTAAAC
ACTTTACGGCGTTTTTTTGGCGATTACAAACGCAATTCCTTTC
ATCGGAATAGTTAAACCTTTATCAATAATAGGGGGGGAAATT
GATCATTAAAATGTTAAATATGACTGGGCTCGTTTGTTTTAAA
ATATGTTTCAGCCTAAGAAACGGTATGATTTGATAACTTGTA
TTAAAATCCCAATTACATTTATAGGACCTTTAAAAAAAAACC
AGCGGCAATTAAAAATCGTGTACTTTTTACAGTTTTCTAAAC
352 CGACCCTGACATT

30 TGATTTGTTGTAAGGAGAGAGATCTCATTA

CCAATAGGAGCAGGCTTTGCTAATAGATGCAAACGTTCCTGA

AAAGACACAGCAAAATATGAAAGAACTCATTTGCTGGGAAG

TAAATCACAGAAAACTGTTTATGAACTGGCAACCCTTCTTGG
153 AAATGTAAAGCGAGAAAGTCTTTAAGTG

17 CAACATGAAACTGCCTA

AGATGGCGGCGGAGGAAAGGCTGCACTTAAAGCAGTCATGA

AGAAATGCAATAAATTCCTTGTTGTTTTATGAAAATTTACAA

CTTTGTGTTAGAAGTTTATGAGTGGCTGGGTCCTGGGATTGG

CCAGGGCCGGTCATGTGGACTTGTAGCCGTGAACATGAACTT
179 TTCTCATTTCCC

CCAATCTCCGATAAACTACTAATAGCTAAAGCACTTGGACTA
61 TAAAACACAACAAATCATA

CCTAACGATTCTCAGATCGTCATTATTTGTAACCATAGAGCA

TGGATTACCTCTTGAGGTCATCAGTGAGAATTTACGACTGGT

CAACAAAAGCACGTGATTTCCAAACGCACCCACACCCCCAT

ATTTGGCCGCATACATAGCAAAAAGCAAGTACAGTGTATGG
192 GGATAATTCATTAATACATCATAAAT

TGACATTTCCATGTCAAATGGATTGGGTTTTATGTAGAAGTTC

CATGGTACAAATGGCCCAGACCTCAGGCTCAGACCCCCTCA

CTGGCTCGCAAAAGTCACGTGTGCTCCATAAAGTTAGTTTTA

TGGTTTTAGGGAGTTGACAATGTACAATATATTTCACAATCT
193 CCAGAATGTTAAGTGACAGTTTAAC

CAGATTTGGAGAAGATAGATCTATGTTTCATCTTTAATCACG
71 CCAAACCCTGGCCCATTTGTCATGTTTAC

ACAGATGTTCCTCGGTAAATCCAGGTTTTCCCTGTGTTTTTAT

GTTACAAAGGCACCGGCCACTGCAATAGCTCAAACTCTGAC

AAGCAAAAAGATAATCAAAATGACAAATGAGTTCTTTTGTGA
156 GACACAGATCTTGTATTAATTTTCATTTTC



XtrBy 114, 16,696 39 AAGAAAAATGAGAGAATTATACAGAAAATCATTAATCAC

GGTCATAGTGGTCCTGAGTGGATGGATGTCAGCCCCCCCATC
CCCCCACCCCTGTCACGTGATTCATTAAATAATTAATGCAGA
GGTTGCAGGATAGATATGTATTCGTCAGGAAAATCGCAGACA
TGGTCTCCTTGCGTCTGACGTGAAATTCAACTGTCCTTAAAA
AACAGCCTATAGCAGAGACAAGAAAGAGAGAGAGAGGGAG
AGAGAGAGAGAGAGAGAGGCTGCCATAGAGAGAGTGGGATT
CGAGCCACACCGTGGGCTGGATTATTGTAAGTAGCAGGGATT
CCCTGTGTCTGTCTGTCCATGTAAATTTATTGTGTTTTATTAA

XtrB w118,pcqe 13,264 362 TGTTATTGTCGTAAACTGTGACAAATAG
XtrByn139. 4,026 20 TTAACGTGAATACAGGGTAT
XtrByn140, 3,795 19 TTGCACTTACAGTTTACAT

XtrBno161ap 266 39 TCAGATTGATGGGCCGGGTTTGATTGAAGTCTCTTTGTC



